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Rod Acinetobacter zahrnuje bakterie hojné rozSifené v pfirodé, které pro svou nizkou patogenitu staly dfive na
okraji zajmu lékarskych mikrobiologl. V poloviné 80. letech minulého stoleti vSak za¢al posun ve vnimani jejich
klinického vyznamu a dnes se povazuji za jedny z nejdilezitéjSich plvodct nemocni¢nich infekci. Mezi kliové
vlastnosti acinetobakter(i patfi schopnost dlouhodobé prezivat v nemocni¢nim prostfedi, vyvolavat epidemie
postihujici zvlasté pacienty v intenzivni péci a neobyCejna schopnost vyvijet rezistenci ke vSem skupinam klinicky
pouzivanych antibiotik. Moje prvni setkani s témito bakteriemi v roce 1991 otevfelo fadu témat, jez se stala
t&Zistém mého odborného zajmu v nasledujicich letech. Slo zvlasté o otazky tykajici se (i) druhové identity
klinickych izolatd, (ii) populané-genetické struktury lIékafsky nejvyznamnéjSiho druhu Acinetobacter baumannii a
(iii) povahy jeho multirezistence k antibiotikim.

(i) Druhova klasifikace rodu zahrnovala na pfelomu milénia pouhych sedm druhd a nékolik provizornich taxont.
K dnesSnimu datu je znamo 40 validné pojmenovanych druhl (http://apps.szu.cz/anemec/Classification.pdf), na
objevu a popisu 15 z nichz jsme se podileli. Cilem naSi taxonomické prace bylo definovani smysluplnych
taxonomickych entit na zakladé polyfazového pfistupu (tj. kombinace fady metod zaméfenych na rdzné drovné
exprese genetické informace) v Sirokém populaéné-taxonomickém kontextu. Pfikladem vysledku tohoto pfistupu
je Acinetobacter ursingii popsany v roce 2001, ktery se bézné izoluje z pfipadl nemocni¢nich sepsi a vyznacuje
se primarni rezistenci k cefalosporindm 3. generace, nebo Acinetobacter pittii z roku 2011, ktery je po A.
baumannii nejéastéj§im druhem izolovanym z klinického materialu. Sou€asny stav klasifikace acinetobakterud i
diky nasim studiim témér zcela pokryva druhovou diverzitu humannich izolata.

(i) Studie zahrani¢nich kolegd vénovana populaéni struktufe A. baumannii z roku 1996 jako prvni ukazala, Ze
epidemické kmeny tohoto druhu izolované v 80. letech v zapadni Evropé patfily do dvou geneticky odliSnych
skupin, tzv. Evropskych epidemickych klont | a Il. NaSe prace zroku 1999 posléze dolozila, Ze &eské
multirezistentni izolaty z 90. let témér vyluéné nalezely téZ do téchto dvou klonl. Dal$i nase studie pak ukazaly,
Ze klon | pievazujici v 90. letech byl v Ceské republice na pogatku nového milénia vystfidan klonem I, pfic¢emz
tato zména souvisela s narlistem rezistence ke karbapenem(m, tehdejSim lékim volby pro infekce vyvolané
multirezistentnimi acinetobaktery. Vysledky dal$ich autori poté potvrdily pfedchozi nalezy v globainim méfitku.
Epidemicky klon Il, jenz zahrnuje kmeny s kvalitativné a kvantitativné nejvySSi rezistenci a nejvétSim
epidemickym potencialem, tak z hlediska rodu Acinetobacter predstavuje nejvétsi problém soucasné mediciny.

(iii) Druhovy panrezistom A. baumannii dnes zahrnuje vice nez sto znamych singularnich molekularnich
mechanizm( rezistence. K témto poznatkim jsme pfispéli studiemi zaméfenymi na rezistenci k aminoglykoziddm,
objevem B-laktamazy TEM-1 jako pfi€iny rezistence k sulbaktamu nebo odhalenim plvodu hlavniho mechanizmu
rezistence k amikacinu u acinetobakterd v padnim druhu Acinetobacter guillouiae. V navaznosti na objev
rozsahlého ostrova rezistence v genomu francouzského kmene z roku 2001 se na$e dal$i studie zaméfily na
genetickou organizaci a evoluci rezistomu u klonu |. Studiem struktur homolognich s timto ostrovem u evropskych
izolatd klonu | z let 1984 az 2005 jsme Zzjistili, Ze kompletni variantu ostrova, tzv. AbaR3 (63 kb), nesl nejstarsi
znamy izolat klonu | zroku 1977 a vSechny kmeny zlet 1984 az 1991, zatimco vétSina pozdéjSich izolatl
vykazovala delece rliznych &asti ostrova. Toto zjiSténi nas vedlo k hypotéze, Ze AbaR3, nesouci determinanty
rezistence k antibiotikdim uzivanym v 70. a 80. letech, poskytl v t¢ dobé klonu | selekéni vyhodu vedouci k jeho
zna¢nému rozsifeni. S nastupem novych antibiotik (zviasté karbapenemu) vSak tato vyhoda postupné zanikala,
coz vedlo ke vzniku defektnich variant AbaR3 a otevfelo prostor pro expanzi klonu Il, ktery ma oproti klonu |
flexibilngjsi formu genetického uspofadani a komplexnéjsi slozeni rezistomu.
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